1. Date despre program

FISA DISCIPLINEI

1.1 Institutia de invatdmant superior

Universitatea Babes-Bolyai Cluj-Napoca

1.2 Facultatea

Facultatea de Biologie si Geologie

1.3 Departamentul

Departamentul de Biologie moleculara si biotehnologie

1.4 Domeniul de studii

Bi

ologie

1.5 Ciclul de studii

M

aster

1.6 Programul de studiu / Calificarea

Bioinformatica aplicata in stiintele vietii

2. Date despre disciplina

2.1 Denumirea disciplinei

(ro) (en)

Genomica si transcriptomica plantelor
Plant genomics and transcriptomics

2.2 Titularul activitatilor de curs Conf. Dr. Podar Dorina

2.3 Titularul activitatilor de seminar | Dr. Anda losip

2.4 Anul de 2 2.5 Semestrul |2 |2.6. Tipul de E |2.7 Regimul disciplinej Optional
studiu evaluare

2.8 Codul BME1133
disciplinei

3. Timpul total estimat (ore pe semestru al activitdtilor didactice)

3.1 Numar de ore pe saptdmana 4 Din care: 3.2 curs |2 | 3.3 seminar/laborator | 2
3.4 Total ore din planul de invatamant] 56 | Din care: 3.5 curs | 28 | 3.6 seminar/laborator | 28
Distributia fondului de timp: ore
Studiul dupa manual, suport de curs, bibliografie si notite 24
Documentare suplimentara in biblioteca, pe platformele electronice de specialitate si pe teren | 18
Pregéatire seminarii/laboratoare, teme, referate, portofolii i eseuri 16
Tutoriat 8
Examinari 4
Alte activitati: ..................
3.7 Total ore studiu individual 70
3.8 Total ore pe semestru 126
3.9 Numarul de credite 5

4. Preconditii (acolo unde este cazul)
4.1 de curriculum e Programare in R pentru analiza si vizualizarea datelor

¢ Genomica si genomica functionala
¢ (Fundamentele programarii)

4.2 de competente e Abilitati de programare de nivel incepator (bash, R)

5. Conditii (acolo unde este cazul)
5.1 De desfasurare a e Videoproiector
cursului
5.2 De desfasurare a e Calculatoare, medii specifice de dezvoltare si implementare
seminarului/laboratorului




6. Competentele specifice acumulate

Competente
profesionale

Intelegerea etapelor cheie in assablarea genomurilor si transcriptoamelor plantelor
Intelegerea principalelor metode folosite in genomica comparativa

Aplicarea urmatoarelor analize de genomica si transcriptomica: analiza expresiei
diferentiate a genelor, construirea si vizualizarea retelei unor factorilor de transcriere,
construirea arborilor filogenetici a unor familii de gene de interes

Utilizarea si explorarea resurselor, uneltelor si bazelor de date online folosite in
genomica $i transcriptomica plantelor

Competente
transversale

Dezvoltarea pricipiilor de etica profesionala si dezvoltarea capacitatilor empatice de
comunicare inter-personala, de relationare si colaborare cu grupuri diverse
Dezvoltarea capacitatilor oratorice

Dezvoltarea comunicarii intr-o limba de circulatie internationala

Dezvoltarea capacititilor de explorare a cunostiintelor, cautare a resurselor si
imbunatatirea tehnicilor de data mining

7. Obiectivele disciplinei (reiesind din grila competentelor acumulate)

7.1 Obiectivul general al e Scopul acestui curs este familiarizarea si pregatirea studentilor in

disciplinei

a Intelege metodele si analizele curente folosite in genomica si
transcriptomica plantelor

7.2 Obiectivele specifice e Studentii vor invata sa aplice independent difereite metode si

tehnici de analiza a datelor de genomica si transcriptomica a
plantelor. De asemenea vor invata cum sa exploreze si sa se
foloseasca de resursele, uneltele si bazele de date spcifice datelor
de genomica si transcriptomicd a plantelor online.

8. Continuturi

8.1 Curs Metode de predare Observatii
1. — 2. Introducere in genomica plantelor. De ce sunt e Expunerea interactiva

genomurile plantelor speciale? e Prezentarea

3. Tehnologii de secventiere curente folosite in genomica e Explicarea

plantelor e Exemple practice

4. Scurta introducere in algoritmi des folositi in genomicd | o Discutii pe studii de

5. — 6. Etapele asamblarii si anotarii unui genom. caz
Dificultati Tn asamblarea genomurilor plantelor

7.—9. Explorarea genomurilor plantelor: GWAS (Genome
Wide Association Studies), WGA (Whole Genome
Alignment), Repetitive Elements, Orthology & Paralogy.

10. Introducere in transcriptomica plantelor

11. Etapele asamblarii de-novo a unui transcriptom

12. — 13. Explorarea transcriptoamelor plantelor: analiza
expresiei deferentiate a genelor, analiza isoformelor,
analiza retelei factorilor de transcriere, analiza diferitelor

tipuri de RNA

14. Importanta genomicii si transcriptomicii plantelor in
contextul schimbarilor climatice. Explorarea bazelor de
date si resurselor online continand date referitoare la
reactia plantelor la stres
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8.2 Seminar / laborator Metode de predare Observatii
1. Explorarea programelor pentru vizualizarea genomurilor | e Expunerea interactiva

si a datelor de expresie a genelor e Explicarea

2. Aplicarea analizei expresiei diferentiate a genelor pe un e Conversatia

studiu de caz e Demonstratia

3. Analiza functionala a genelor exprimate diferentiat didactici

(GO-term and MapMan enrichment analysis)

4. Identificarea factorilor de transcriere din setul de date
obtinute anterior folosind baze de date specifice plantelor

5. - 7. Analiza retelei factorilor de transcriere

8. Utilizarea resurselor si uneltelor online pentru
explorarea retelelor genelor

9. — 13. Identificarea familiilor de gene (ortogrupurilor)
deferitelor specii de plante de interes. Construirea arborilor
filogenetici a unor familii de gene de interes

14. Prezentarea rezultatelor si discutii

Aplicatia practica a
studiului de caz

Bibliografie:
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phylogenetic tree display and annotation tool. Nucleic Acids Research, gkae268.




9. Coroborarea continuturilor disciplinei cu asteptarile reprezentantilor comunitatii epistemice,
asociatiilor profesionale si angajatori reprezentativi din domeniul aferent programului

strainitate

e Acest curs existd in programul de studiu al tuturor universitatilor importante din Romania si

10. Evaluare

Tip activitate

10.1 Criterii de evaluare

10.2 metode de evaluare

10.3 Pondere din
nota finala

analiza a datelor 1n
probleme reale

obtinute in urma analizelor
din timpul seminarului si
interpretarea rezultatelor

10.4 Curs Cunoasterea conceptelor | Examen scris sau oral pe 50%
si metodelor din domeniul | baza unui teme abordate in
analizei datelor timpul cursului

10.5 Seminar/laborator | Aplicarea tehnicilor de Prezentarea rezultatelor 50%

10.6 Standard minim de performanta

Fiecare student trebuie sd obtind minim 5 pentru raportul de cercetare si pentru nota finala. Pentru a
obtine nota minima 5 studentul trebuie sa demonstreze insusirea conceptelor de baza ale pregatirii
datelor in vederea analizei lor.

Data completarii

10.07.2024

Data avizarii In departament

16.07.2024

Semnatura titularului de curs

Conf. Dr. Dorina Podar

Dr. Anda losip

Semnatura directorului de departament

Conf. Dr. Beatrice Kelemen

Semnatura titularului de seminar




